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39976835.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNPGPAPRPPTDRPRLNLTPSQNLPGNMANMSLNSPGMG~RGQFGGGSSV 
32403758.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAQNGNIYSREPFMNPGPAPRPPTDKPRLGLTPNTNSPGNISNLPGNMSNLSLRSPAPGVTST 
19113776.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLLS 
6324031.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSLSAAANKISDNDFQNIGPAPRPPSSNSQGRTCYNQ 
6324459.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110076.q  ~~MHQSPKRSVIKHPHDFHGAQVMPRSADALAEATSRPPMPPSVAH~~ADPSSSTTPNYLKGVEGIGNPDATFSGLGSSFDFGDLNLVPKRSAPAPPNHPNSTAASGSVFASRQAGPSSTSASPTSTSASTFANGTSSAAWSTGASAAPAAVGPYRPNPTINTSVQSMQGPRSGLPAQSSLPFGVGNHPPAASPISGPVS 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19113418.y  ~~MERGTLQPRKKAPNGYG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ITPIVAHKTGEPVRYEVEDDLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLKPSRTAPKPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AINTNLAEDTFS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFPLSQSR~~~~~~~~TTVSRVS~~LG 
32405200.y  MDGQLSLLSPTSSSSTSHSRKRLTKKQ~~~~~~~~~~~~RPPSANHRTSSSFNVESLRIDAQSLDSKRSASSLRQGPNCNQSPSLARTVSVPVSVPSNAPAHTKASDLSLPRSHTTRSQSANRPYNPTQTIPTNRFILSPASSSQPQTQSPPYPSAVASTTVTSSRNKDTSKQYDPLDSCIGSFDQNKLSTDELIGAPFD 
24647440.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24647442.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31241695.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6321780.y   MSNDPSAVSELPDKDSLDNGISNDNERA~~~~~~~~~~~MGGNGDGGDGLRLPRTTGTLNVNALQKGTNAAHEAGGYKSMDPAKNAETTNDDDNNVVSLDDPIQFTRVSSSSVISGMSSSMSPHSNIDETKSLEAVTPNINTSNITPDHSADNTFSTINASESDHQFNDTLLSKLSLTDSTETIENN~~~ATVKHQQPVA 
17537061.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17558622.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKISINISKQS 
17558624.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKISINISKQS 
24642565.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31201761.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27370300.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34858790.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PAK5.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27676556.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
29336032.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PAK4.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
PAK6.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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39976835.y  YGGSTISLPLSRAASNTDGLGGVAVIKEGWAQVKESKNFINPWKQKYLILRKEALDFHKQEG~SKSS~YTLYLKDVINVGRVEAAGTIFEVKRQSNGTSTSPG~~~~~~~~EDDGTVRTLQIKVKSDDDLYEWIDFIYARCPGMG~~~~GVSNPTNFSHAVHVGFDPQTGEFVGLPPEWSKLLNSSAITKEDYERNPQAV 
32403758.y  YSGSTIALPIQRQMSNNDGTGGLAVIKQGWASVKESKNFINPWKNKYLILRKESLDFHKAES~SKVA~YTLYLKDVINVGRVEAAGTIFEIKRQSSGASTSPG~~~~~~~~EEENGIRTLQIRVKADDDLYEWIDFIYARCPGMG~~~~GVSNPTNFSHAVHVGFDPQTGEFVGLPPEWSKLLNSSAITQEDYERNPQAV 
19113776.y  VRGVPVEIPSLKDTKKSKG~~~~~IIRSGWVMLKEDKMKYLPWTKKWLVLSSNSLSIYKGSK~SESAQVTLLLKDIQKVERSKSRTFCFKLRFKSS~~~~~~~~~~~~~~~TKNFEIQACELSVADNMECYEWMDLISSRALAS~~~~~KVSSPMNPKHQVHVGID~NEGNYVGLPKEWILLLQSSSITKQECMEEPKAV 
6324031.y   TQPITKLMSQLDLTSASHLGTSTSKKKSGWVSYKDDGILSFIWQKRYLMLHDSYVALYKNDKQNDDAILKIPLTSIISVSRTQLKQYCFELVRCSDRNSVSSGSSSSLNVSSDSNSKKSIYIATKTESDLHSWLDAIFAKCPLLS~~~~GVSSPTNFTHKVHVGFDPETGSFVGMPTNWEKLLKHSRITGEDWNNNSAAV 
6324459.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKGVKKEGWISYKVDGLFSFLWQKRYLVLNDSYLAFYKSDKCNEEPVLSVPLTSITNVSRIQLKQNCFEILRATDQKENISPINSYFYE~~~SNSKRSIFISTRTERDLHGWLDAIFAKCPLLS~~~~GVSSPTNFTHKVHVGFDPKVGNFVGVPDSWAKLLQTSEITYDDWNRNSKAV 
AK110076.q  ASPYSSNAPGASTSNAAFPPRPVRSNTSG~~~PDTFHTVSSVTASQHVAPVMAQRSHSSIGPQQHQMIGSPTLNQSSPTLEHGAPGESTPSLTTQS~~QFVHGTRDRERSRDGSATPGGRNTFKSVFGGFVNSMSDVFSAQKKI~~~~~EISTPYDPVHLTHVGFNSDTGEFTGLPKEWQQLLQESGISRQDQEANPQAV 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19113418.y  SRQHSSSS~~~~~~~~~~~IRKLQTNVSD~~~VRSYD~~~~~~~~~~~~~~~~ER~~~~~~~~~~~~~~~~~~NQKKSAFEN~~~~~~~~FVSSMS~~SFLTG~~~~~~~~~GGSSP~~~~~~TSSYG~~~~~~SGSASPRKST~~~~~VISSPFDPKHVTHVGFNYDTGEFTGMPTEWQALLKVSGITKSEQVQHPQAV 
32405200.y  GNAILSRIEATKLSAAPAPTSTTTIAHSNNISPRRVAPPPPPPPPALSRSNTDSKAARSSKPSKSPKSTISNKTMGASSFRHSASFSSAEQLPPSEKPSKSESSSSSNKRHSGDGKESRVPGMLRKKSGFSGFMNSLVGSPKKP~~~~~LISAPENPVHVTHVGYDSNTGQFTGLPKEWQRLISESGITEKDRREHPQIL 
24647440.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSFTKWFKK~~~~~~~~KGGDGGSIS~~~~~~~EIGAPTNFQRHFHVSRNQETGDLEGLPAPWVRLMN~SQITRDEQDKNPDAA 
24647442.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSFTKWFKK~~~~~~~~KGGDGGSIS~~~~~~~EIGAPTNFQRHFHVSRNQETGDLEGLPAPWVRLMN~SQITRDEQDKNPDAA 
31241695.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PETHTRKMIKNIFGSRRAKESERNKIS~~~~~~~EIGLPTNVVHGMHVSKNQLTGHLEGLPKPWIRMMD~AMITHDEQSKNPEAA 
6321780.y   SSTVNSNKSSTDIRRATPVSTPVISKPSMTTTPRQINSASHSLSNPKHKQHKPKVKPSKPEAKSKPVSVKKSFPSKNPLKNSSPPKKQTEKSYYSSSSKKRKSGSNSGTLRMKDVFTSFVQNIKRNSQDDKRASSSSNNSSSSSITTALRISTPYNAKHIHHVGVDSKTGEYTGLPEEWEKLLTSSGISKREQQQNMQAV 
17537061.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFQNSPMMYDWWNDTTKPKHQQPTLNVLSPWGAYFNHIGNELLKENSNDKSV 
17558622.w  LTISYAEKKMNRTFSLRRKVKK~SEISTPSNFEHRIHAGFDARSGTYTGLPKQWQALLGPP~~~RSISRPKPMVDPSCITPVDVAELKTVIRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSS~~RYNSPLP~~~~~~~~~~~~~~~FGMTNSPMPSVARSNSLRIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17558624.w  LTISYAEKKMNRTFSLRRKVKK~SEISTPSNFEHRIHAGFDARSGTYTGLPKQWQALLGPP~~~RSISRPKPMVDPSCITPVDVAELKTVIRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSSSFRYNSPLP~~~~~~~~~~~~~~~FGMTNSPMPSVARSNSLRIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24642565.f  ~~~~~~~~~~~~~~MFSKKKKK~PLISMPSNFEHRVHTGFDKRENKYVGLPLQWASIVGNNQILKSSNRPLPLVDPSEITPTEILDLKTIVRPHHNNNKADTTSLNSSSTMMMGSMAPMNPMAPGAHPMMSHGPGMMMPPETGGIVLPKTSHVARSNSLRSSSPPRVRR~~~~~~~~~~~~~~~VANVPPSVPEEEGPPA 
31201761.i  ~~~~~~~~~~~~~~MFSKKKKK~PQISFPSNFEHRVHTGFDKREGRYVGLPLQWASIVGNNQILKSSNRPLPLVDPSEITPTEILDLKTIVRPHGPQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPPAAG~~~~VSGGPAVAAPDQQGKLILPKTSNVARSNSLRSSSPPRVRRG~~~~~~~~~~DLRANTNVPPSVPEEP~~~~ 
27370300.m  ~~~~~~~~~~~~~~MFGKKKKK~IEISGPSNFEHRVHTGFDPQEQKFTGLPQQWHSLLADT~~~~~ANRPKPMVDPSCITPIQLAPMKTIVRGNKSCKETSINGLLEDFDNISVTRSNSLRKESPPTPDQGAASRIQGHSEENGFITFSQYSSESDTTADYTTEKYRDRSLYGDDLDLYYKSSHAAKQNGHAMKMKHGDA 
34858790.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPIQIQ~RQTIVRGNKSCKESSINGLLEDFDNISVTRSNSLRKESPPTPDQGAASRIQGHSEENGFITFSQYSSESDTTTDYTTEKYRDRSLYGDDLDLYYRGSHAAKQNGHAMKMKHGDA 
PAK5.h      ~~~~~~~~~~~~~~MFGKKKKK~IEISGPSNFEHRVHTGFDPQEQKFTGLPQQWHSLLADT~~~~~ANRPKPMVDPSCITPIQLAPMKTIVRGNKPCKETSINGLLEDFDNISVTRSNSLRKESPPTPDQGASSHGPGHAEENGFITFSQYSSESDTTADYTTEKYREKSLYGDDLDPYYRGSHAAKQNGHVMKMKHGEA 
27676556.m  ~~~~~~~~~~~~~~MFGKKKKR~VEISAPSNFEHRVHTGFDQHEQKFTGLPRQWQSLIEES~~~~~ARRPKPLIDPACITSIQPGAPKTIVRGSKGAKDGALTLLLDEFENMSVTRSNSLRRESPPPPAR~~~~~~~~AHQENGML~~~~~~EERAALARMAPDKAGGR~~~~~~~~~~~~~~~~GRATGH~~~~~~~~~ 
29336032.m  ~~~~~~~~~~~~~~MFGKKKKR~VEISAPSNFEHRVHTGFDQHEQKFTGLPRQWQSLIEES~~~~~ARRPKPLIDPACITSIQPGAPKTIVRGSKGAKDGALTLLLDEFENMSVTRSNSLRRESPPPPAR~~~~~~~~AHQENGML~~~~~~EERAAPARMAPDKAGSR~~~~~~~~~~~~~~~~ARATGH~~~~~~~~~ 
PAK4.h      ~~~~~~~~~~~~~~MFGKRKKR~VEISAPSNFEHRVHTGFDQHEQKFTGLPRQWQSLIEES~~~~~ARRPKPLVDPACITSIQPGAPKTIVRGSKGAKDGALTLLLDEFENMSVTRSNSLRRDSPPPPAR~~~~~~~~ARQENGMP~~~~~~EEPATTARGGPGKAGSR~~~~~~~~~~~~~~~~GRFAGH~~~~~~~~~ 
PAK6.h      ~~~~~~~~~~~~~~MFRKKKKKRPEISAPQNFQHRVHTSFDPKEGKFVGLPPQWQNILDTL~~~~~~RRPKPVVDPSRITRVQLQPMKTVVRGSAMPVDGYISGLLNDIQKLSVISSNTLRGRSPTSRRRAQSLGLLGDEHWATDPDMYLQSPQSERTDPHGLYLSCNGGTPAGHKQMPWPEPQSPRVLPNGLAAKAQSL 
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39976835.y  FEVLDFYSDLTKRNDNPAQYSSLTPTPPAGAMPNKQLGYSTGAN~VAPPRQMQQQQQPMQRTNNYPNMSGGGLPPNASGARGPSPPDPQQQQRQQMQNMSSNYINQGDPNRDAERQRQAEAAQRQRMMEIEEQNRRDLEAYNASIPQTKKPIAQQEIGGYGGAPSSSADRFNPNRAPPPAPKPTAQQSNLQAQRPAPRAP 
32403758.y  FEVLDFYSDFNKNGGQAPTPN~~FPTPPSNSAQSKQLGYPSGGNSVAPPRPTQPLQQ~RNPSSNYPSS~~~~~PQQQGGTSSRSSPPEQRQQ~~~~~~ASPSYNSE~~~RAREEQRRELERQQR~~~~EMEERDRRDQEAYNASLPKTKTPMAQQEIGGGG~~~YGGADRFNPTRAAPPAPKGLQQAPSLKAQRPAPPPP 
19113776.y  IQALDFYS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTTSETKDSFSFCKETLPRSST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSYSIRDADKHHKLTTS~~~~~~~ 
6324031.y   IQVLQFYQEYNGAGN~~~~~~~~~~~~PTNTLDKPQSGETSSSQKSLPNSYNDNKLRNNSVNSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSSGVSSSMVSQRKTSQPPNTKSPVSLGSGSLP~PINTKLPTSQSNIPRHLQNVPNQQYPKMRNGHSPTNGQ 
6324459.y   IKALQFYEDYNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDTMQ~~~~~~~~~~~~~~FNDH~~LNTSLDLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PLKSPTRYIINKRTNSIKRSVSRTLRKGK~~~~~~TDSILPVYQSELKPFPR~~PSDDDYKFTN~~IEDNKV 
AK110076.q  MDIVAFYQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATKSDGDTDVWKKMGYAKGNNQA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGTPRTDTSSSDDGFKSGPQPVLYEKPRAAPVP~~PGALHGKRPGDIGSPDLRAPHATGDVALKPTRPAPAP 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19113418.y  LDAMAFYSQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SKKYLEEG~~~AKPPFPRESTEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PLLSVSALSSSSHLQPTSATSSSSRLYPSRPAP~~TPPASSSSSPLLSSQTVKT~~TTSNASRQPSPLVSSK 
32405200.y  VDVLTFYKE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTEKPQEDQQLEKFHDARATDFRSPPVTGTAPLVLQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TGVGYAHGPMSPMISPPASPRFPQVGHEGSFENPRAPPPVPKGPGPLPAKDINLIPSRPAPKPPAISTRPLVPPASLPAK 
24647440.f  YHAVKYYNY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SIKKK~ENEVFKPFITED~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24647442.f  YHAVKYYNY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SIKKK~ENEVFKPFITEDVIHEESKEIEN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YVNYKNKHKSQDPEKSDDDGSSTATETESSSGCGSSAGNSNSSSINDSSQQSTVPLDALEEVFKELKTNLEH 
31241695.i  YQAVKFYSY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SIKKKDASEPFKPFITEDAIHEETESIDQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FLDQKSTHKSEDSLAGSSEES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6321780.y   MDIVKFYQD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VTETNGEDKMFKTFNTTTGLPGSPQVSTP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PANSFNKFPPSTSDSHNYGSRTGTPMSNHVMSPTLNTDSSSANGKFIPSRPAPKPPSSASASAPIIKSPVMN 
17537061.w  GDKNGNTTT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NKTTVEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17558622.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATASPVVN~~~~~~~~~VSSARHSFRPTLPPVSQRGYPFNDPSYAPLPLR~~~~~~~~~~~ 
17558624.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATASPVVN~~~~~~~~~VSSARHSFRPTLPPVSQRGYPFNDPSYAPLPLR~~~~~~~~~~~ 
24642565.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AGTPGVGGASSGGFKPPGAHPSL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LYNSQHAHANGATGPLAVRTDQTNLQQYRSNLAPPSGGSMPQQQQTSPVGSVASGTRSNH~~~~~~~~SHTN 
31201761.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SHQLGGGQS~~~PFPGMN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NNGAFPPVPA~~~~~~~~~~~~~~AKPSGHAIAPHMNGGNLSNAAS~~~LNG~~~~~~~~TTGS 
27370300.m  YYPEMKSLKTDLAGFPVDYHTHLDSLRKSSEYGDLRWDYQRASSSSPLDYSFQLTPSRTAGTSRCSKE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLAYSESDWGPSLDDYDRRPKSSYLHQTSPQPAMR~QRSKSGSGLQEPMMPFGASAFKTHPQGHSYNSYTYPRLSEPTMCIPKVDYDR 
34858790.m  YYPEMKPLKSDLARFPVDYHTHLDSLSKASEYGDLKWDYQRASSSSPLDYSFQLTPSRTAGTSRCSKE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLAYSESDWGPSFDDYDRRPKSSYLHQTSPQPAMR~QRSKSGSGLQEPMMPFGASAFKTHPQGHSYNSYTYPRLSEPTMCIPKVDYDR 
PAK5.h      YYSEVKPLKSDFARFSADYHSHLDSLSKPSEYSDLKWEYQRASSSSPLDYSFQFTPSRTAGTSGCSKE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLAYSESEWGPSLDDYDRRPKSSYLNQTSPQPTMR~QRSRSGSGLQEPMMPFGASAFKTHPQGHSYNSYTYPRLSEPTMCIPKVDYDR 
27676556.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SEAGSGSGDRRRVGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKRPKSSREGPGGPQEVSRDKRPLSGPDVSTPQ~PGSLASETKLAAGRPFN~~TYPRADT~~~~~~~~DHPP 
29336032.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SEAGSGSGDRRRVGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKRPKSSRDGPGGPQEASRDKRPLSGPDVSTPQ~PGSLTSGTKLAAGRPFN~~TYPRADT~~~~~~~~DHPP 
PAK4.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SEAGGGSGDRRRAGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKRPKSSREGSGGPQESSRDKRPLSGPDVGTPQ~PAGLASGAKLAAGRPFN~~TYPRADT~~~~~~~~DHPS 
PAK6.h      GPAEFQGASQRCLQLG~~~~~~~ACLQSSPPGASPPTGTNRHGMKAAKHGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EEARPQSCLVGSATGRPGGEGSPSPKTRESSLKRRLFRSMFLSTAATAPPSSSKPGPPPQSK~~~~PNSSFRP 
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39976835.y  NAAGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRPGISQQNSSQNVRDPASQQQQRVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PRNDQSPNAQRYPNGGPAPQPRTNGQPQNQQPSRLPAPVKPLNVAPKPA~~~~~AQSDAVRAAEAALTAKPPAQERQKDVRMS~~~~~~~~~~~ 
32403758.y  SSSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRPPVAQQSSSSSQRDLAQAQAQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RAEQQAQAQRSQNGQAPPRP~~~PHPSANQPSKIPTTVKPLNVGPK~~~~~~~QPQDGVKAAEAALTSKPAASERSKDVRMS~~~~~~~~~~~ 
19113776.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GVTKMNITERCKPKTTIQTDK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KHIIRPFIEDKS~~~~~~~~~~~HVESIMTGKVTKVPVKADSKNTLSR~~~~~~~~~~~ 
6324031.y   FPRGP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MHPNNSQRSLQQQQQQQQQQKQQHQQYPYHHQGPSPSPSPSPSPLNPYRPHHNMINPYSKQPQSPLSSQSTQNQAIPRYAQNSSPTAAHFQPQRTAPKPPISAPRAPYPSNQNATSNTHVQPVAPKNDQSTPQTMRQAPKRPDAD 
6324459.y   REEGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VH~~VSKESTADSQTKQLGKKEQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVIQSHLR~~~~~~~~~~RHDNNST~~~~~FRPHRLAPS~~~~~~~APATKNHDSKTKWHKEDLLELKNNDD~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110076.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GAGQATKAGSPPMGSRQPGASG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASVSKAGT~~~~~~~~~~TNGASTTSAAAKSAKAAPA~~~~~~~AGP~~AQGPGAVPRRRETKKNTVKDS~~~~~~~~~~~~~~ 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDE~~~~~~~~~~~~~~ 
19113418.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STDNIIRSHSPVLLTPQTLST~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SETKHIRP~~~~~~~~~~NNSTPYQRRAETSTKPKAV~~~~~~~ATPQKVEAPSAPRLQKRAPRQQSNDS~~~~~~~~~~~~~~ 
32405200.y  DSGIGMPPPGDEAPMPYLPPKDNVQHMYQEEHRNRSRSNSRTNGAAPFSPVQASPLHPIATANQTAAYQQQLLQHQQEQAM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AQAQAAMSGQLSRAASKRQQPTPPTSQHQHPRQPDIN~~~~~~~GAPRMPQTQGAAPQASARPRHRPRQSNAI~~~~~~~~~~~ 
24647440.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TILRRSKEKRAQ~~KTDA~~~~~~~~~~~~~~ 
24647442.f  RET~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKAAPQEPPPVPPKKSPHTIPPKPQIKPKPRVT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QKFSRTSDIRRDEDSDNQHKINTDTIIIKPAVGAQDA~~~~~~~GADDNPDETILRRSKEKRAQ~~KTDA~~~~~~~~~~~~~~ 
31241695.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EAVPQVPPPPLPKKS~MTLPPKPQLKPKPKNY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TSKVLDQE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PELADADLILRPKEKLARQPKSDE~~~~~~~~~~~~~~ 
6321780.y   SAANVSPLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QTHAPTTPNRTSPNRSSISRNATLKKEEQPLPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IPPTKSKTSPIISTAHTPQQVAQSPKAPAQETVTTPT~~~~~~~SKPAQARSLSKELNEKKREERERRKK~~~~~~~~~~~~~~ 
17537061.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPPEEPPVRVRASHREKLSDS~~~~~~~~~~~~~~ 
17558622.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NQKPPMSTTFGVEKPHQYQQIITIVAPSRTTTPQLQPK~~~~~~~SPSTPQAMRQQP~~~~~KCTEGVSDE~~~~~~~~~~~~~~ 
17558624.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NQKPPMSTTFGVEKPHQYQQIITIVAPSRTTTPQLQPK~~~~~~~SPSTPQAMRQQP~~~~~KCTEGVSDE~~~~~~~~~~~~~~ 
24642565.f  NGNSGGSY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PPMYPTSHQQQQQQQQQAKQGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DQNQNPLHPHAHPHPHHHQHLAKSASRASSSSGGASSAAQ~~~~~~~QASG~~ASGGAAGQP~~KQDQRLTHE~~~~~~~~~~~~~~ 
31201761.i  NGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LTNPVSVLTETSSLYHNSNAKSNSRASSSSGGNVSVAQ~~~~~~~STASTTQSGQSQQQPPVKTEQRLTHE~~~~~~~~~~~~~~ 
27370300.m  AQMVFSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSGSDTYPRGPTKLPQSQSKAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YSSGSHQYPSGYHKASLYHHPSLQTS~SQYISTASYLSSL~~~~~~~SISSSTYPPPSWGSSSDQQPSRVSHE~~~~~~~~~~~~~~ 
34858790.m  AQMVFSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSGSDTYPRGPTKLPQSQSKVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YSSSSHQYP~GYHKASLYHHPSLQTS~SQYISTASYLSSL~~~~~~~SISSSTYPPPSWGSSSDQQPSRVSHE~~~~~~~~~~~~~~ 
PAK5.h      AQMVLSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSGSDTYPRGPAKLPQSQSKSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YSSSSHQYPSGYHKATLYHHPSLQSS~SQYISTASYLSSL~~~~~~~SLSSSTYPPPSWGSSSDQQPSRVSHE~~~~~~~~~~~~~~ 
27676556.m  RGTQGEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HTMAPNGPSAIGLAAPQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSSS~RPPTRARGAPSPGVLGPHASEPQLAPPARALAAP~~~~~~~AVPPAPGPPGPR~~SPQREPQRVSHE~~~~~~~~~~~~~~ 
29336032.m  RGAQGEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HTMAPNGPSATGLAAPQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSSS~RPPTRARGAPSPGVLGPHASEPQLAPPARALAAP~~~~~~~AVPPAPGPPGPR~~SPQREPQRVSHE~~~~~~~~~~~~~~ 
PAK4.h      RGAQGEP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HDVAPNGPSAGGLAIPQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSSSSRPPTRARGAPSPGVLGPHASEPQLAPPACTPAAP~~~~~~~AVP~~~GPPGPR~~SPQREPQRVSHE~~~~~~~~~~~~~~ 
PAK6.h      PQKDNPPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LVAKAQSLPSDQPVGTFSPLTT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDTSSPQKSLRTAPATG~QLPGRSSPAGSPRTWHAQISTS~~~~~~~NLYLPQDPTVAKGALAGEDTGVVTHE~~~~~~~~~~~~~~ 
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39976835.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~TMSETEVMAKLKEAVSKDDPNLSYSKQKKIGQGASGSVYVAKVKETAVSPIARELLREQGSR~~~~AQVAIKQMDLAHQPRKELIVNEIMVMKDSTHRNIVNYLDAFLRNNYSELWVVMEYMEGGALTDVIDNNP~~~~~~~~~VITEEQISTICLETCQGLQHLHSQSIIHRDIKSDNVLLDA 
32403758.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~TMSEKEVMQKLREVVSHEDPEAKYSKQKKIGQGASGSVYVAKIRERPGQ~~DPNVSRRRG~~~~~~~QVAIKQMDLAHQPRKELIVNEIMVMKDSSHPNIVNFVEAFLKNKDSELWVVMEYMEGGALTDVIENNP~~~~~~~~~VITEEQISTICLETCRGLQHLHERNIIHRDIKSDNVLLDA 
19113776.y  ~~~~~~~~~~~~~~~~RMTDRQALAMLKDSVTSHDPVEYFNVKHKLGQGASGSVYLAKVVG~~~~~~~~~~GKQLGIF~~~~DSVAIKSIDLQCQTRKELILNEITVMRESIHPNIVTYLDSFLVR~ERHLWVVMEYMNAGSLTDIIEKS~~~~~~~~~~KLTEAQIARICLETCKGIQHLHARNIIHRDIKSDNVLLDN 
6324031.y   VAQPGGVAKPKKPARPTMSTAEIMSKLKKVTVNADPSQCFKVIEKAGQGASGSVYLAERTHIPTESNMIELINNDIDEPHVGDKVAIKQMVLSKQPRKELIVNEILVMKDSRHKNIVNFLEAYLRT~DDDLWVVMEFMEGGSLTDIIENSP~TNDNSHS~PLTEPQIAYIVRETCQGLKFLHDKHIIHRDIKSDNVLLDT 
6324459.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNEIIMKMKTVAIDVNPRPYFQLVEKAGQGASGAVYLSKRIKLPQE~NDPRFLKSHCHR~VVGERVAIKQIRLSEQPKKQLIMNELLVMNDSRQENIVNFLEAYIID~DEELWVIMEYMEGGCLTDILDAVARSNTGEHSSPLNENQMAYIVKETCQGLKFLHNKKIIHRDIKSDNILLNS 
AK110076.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DVIAKLQAICTDADPTKLYRSLSKIGQGASGGVFTAYQVGTNHS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAIKQMNLEQQPKKDLIINEILVMKESRHRNIVNFIDSFLFKG~~DLWVVMEYMEGGSLTDVVTCNI~~~~~~~~~~MTEGQIAAVSREVLEGLRHLHEHGVIHRDIKSDNVLLSL 
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24647440.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIYVELRAICNSDDPRERYKTTQEVGKGASGIVFIAADLQNESQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAVKTIDMKNQSSKDLILTEIRVLKDFNHKNLVNFLDAYLLEPEDQLWVVMEYMDGGPLTDVVTETV~~~~~~~~~~MKERQIACVCRETLYAISFLHAKGIIHRDIKSDNVLLGM 
24647442.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIYVELRAICNSDDPRERYKTTQEVGKGASGIVFIAADLQNESQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAVKTIDMKNQSSKDLILTEIRVLKDFNHKNLVNFLDAYLLEPEDQLWVVMEYMDGGPLTDVVTETV~~~~~~~~~~MKERQIACVCRETLYAISFLHAKGIIHRDIKSDNVLLGM 
31241695.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QVYHELKKICNLNDPLERYEKTVEVGKGASGVVFIALDRNTGAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAIKTIDMKNQSSKESILNEINVLKDFNHKNLVNFLEAYYLEDVDQLWVILEYMDGGPLTDVVTETV~~~~~~~~~~MKDRQIAAVCREVLLAVSFLHAKGIIHRDIKSDNVLLGM 
6321780.y   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLYAKLNEICSDGDPSTKYANLVKIGQGASGGVYTAYEIGTNVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAIKQMNLEKQPKKELIINEILVMKGSKHPNIVNFIDSYVLKG~~DLWVIMEYMEGGSLTDVVTHCI~~~~~~~~~~LTEGQIGAVCRETLSGLEFLHSKGVLHRDIKSDNILLSM 
17537061.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EVLNQLREIVNPSNPLGKYEMKKQIGVGASGTVFVANVAGSTDV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAVKRMAFKTQPKKEMLLTEIKVMKQYRHPNLVNYIESYLVDAD~DLWVVMDYLEGGNLTDVVVKTE~~~~~~~~~~LDEGQIAAVLQECLKALHFLHRHSIVHRDIKSDNVLLGM 
17558622.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EFRNALKFVVDGTDPRSDLTDYKQIGEGSTGVVEAAYKISTKQI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAVKRMNLRKQQRRELLFNEVSILRQYQHPNIVRFFSSHLVD~~DELWVVMEFMEGGSLTDIVTATR~~~~~~~~~~MTEPQIATISRQVLGALDFLHARKVIHRDIKSDSILLKR 
17558624.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EFRNALKFVVDGTDPRSDLTDYKQIGEGSTGVVEAAYKISTKQI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAVKRMNLRKQQRRELLFNEVSILRQYQHPNIVRFFSSHLVD~~DELWVVMEFMEGGSLTDIVTATR~~~~~~~~~~MTEPQIATISRQVLGALDFLHARKVIHRDIKSDSILLKR 
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34858790.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QFRAALQLVVSPGDPREYLDNFIKIGEGSTGIVCIATEKHTGKQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAVKKMDLRKQQRRELLFNEVVIMRDYHHDNVVDMYNSYLVG~~DELWVVMEFLEGGALTDIVTHTR~~~~~~~~~~MNEEQIATVCLSVLKALSYLHNQGVIHRDIKSDSILLTS 
PAK5.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QFRAALQLVVSPGDPREYLANFIKIGEGSTGIVCIATEKHTGKQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAVKKMDLRKQQRRELLFNEVVIMRDYHHDNVVDMYSSYLVG~~DELWVVMEFLEGGALTDIVTHTR~~~~~~~~~~MNEEQIATVCLSVLRALSYLHNQGVIHRDIKSDSILLTS 
27676556.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QFRAALQLVVDPGDPRSYLDNFIKIGEGSTGIVCIATVRSSGKL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAVKKMDLRKQQRRELLFNEVVIMRDYRHENVVEMYNSYLVG~~DELWVVMEFLEGGALTDIVTHTR~~~~~~~~~~MNEEQIAAVCLAVLQALSVLHAQGVIHRDIKSDSILLTH 
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PAK4.h      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QFRAALQLVVDPGDPRSYLDNFIKIGEGSTGIVCIATVRSSGKL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAVKKMDLRKQQRRELLFNEVVIMRDYQHENVVEMYNSYLVG~~DELWVVMEFLEGGALTDIVTHTR~~~~~~~~~~MNEEQIAAVCLAVLQALSVLHAQGVIHRDIKSDSILLTH 
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AK110076.q  QGD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKLTDFGFCAQIGESQAKRTTMVGTPYWMAPEVVTRKEYGPKVDIWSLGIMCIEMVEGEPPYLNENPLRALYLIATNGTPKINNPENLSNTFKDFLKTCLDVDADRRPDAVGMLAHPFLKRSESLR~TLAPLIKAAREQTRKS~~~~~~~~~~ 
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32405200.y  EGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKLTDFGFCATINEAQSKRTTMVGTPYWMAPEVVTRKEYGRKVDIWSLGIMAIEMIEGEPPYLTESPLRALWLIATNGTPHIKDEQSLSPVFRDFLYFALKVDPEKRASAHDLLRHDFMNKCVDLS~TLAPLVRAAREARAQEKARKGQ~~~~ 
24647440.f  DGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKVTDFGFCANI~EGDEKRQTMVGTPYWMAPEVVTRKKYGKKVDIWSIGIMAIEMIEGQPPYLYETPLRALYLIAANGRPDIKSWDKLSPNLQDFLDRCLQVEVDRRATADELLSHPFLNDCSEVK~ALVPNIKAAKKVLRRNV~~~~~~~~~ 
24647442.f  DGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKVTDFGFCANI~EGDEKRQTMVGTPYWMAPEVVTRKKYGKKVDIWSIGIMAIEMIEGQPPYLYETPLRALYLIAANGRPDIKSWDKLSPNLQDFLDRCLQVEVDRRATADELLSHPFLNDCSEVK~ALVPNIKAAKKVLRRNV~~~~~~~~~ 
31241695.i  DGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKVTDFGFCANI~EGDEKRQTMVGTPYWMAPEVVTRKQYGKKVDIWSLGIMAIEMIEGQPPYLNQAPLRALYLIAANGRPDIKSWDKLSDNLKDFLDRCLQVEVDMRASADELLRHPFLQDCMELR~TLTPLIKAARRLLK~~~~~~~~~~~~ 
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27370300.m  DGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKLSDFGFCAQVSKEVPKRKSLVGTPYWMAPEVISRLPYGTEVDIWSLGIMVIEMIDGEPPYFNEPPLQAMRRIRDSLPPRVKDLHKVSSMLRGFLDLMLVREPSQRATAQELLGHPFLKLAGPPS~CIVPLMRQYR~~~~~~~~~~~~HH~~ 
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27676556.m  DGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKLSDFGFCAQVSKEVPRRKSLVGTPYWMAPELISRLPYGPEVDIWSLGVMVIEMVDGEPPYFNEPPLKAMKMIRDNLPPRLKNLHKASPSLKGFLDRLLVRDPAQRATAAELLKHPFLTKAGPPA~SIVPLMRQHR~~~~~~~~~~~~NR~~ 
29336032.m  DGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VKLSDFGFCAQVSKEVPRRKSLVGTPYWMAPELISRLPYGPEVDIWSLGVMVIEMVDGEPPYFNEPPLKAMKMIRDNLPPRLKNLHKASPSLKGFLDRLLVRDPAQRATAAELLKHPFLTKAGPPA~SIVPLMRQHR~~~~~~~~~~~~TR~~ 
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